
Apéndices 

Alineamiento de las MMPs reportadas en B. sertaneja y E. aesculapii 

seMMP-9_B_sertaneja       MRLPAPAFV---LLLALLPLPCPWAAPVDGKGPVVINFPGDAVSHLTDRELAARYLQRYG 57 
svMMP-A_E_aesculapii      MSLPAPAGLLLLLLLALPPLPCPWAAPTEEKGPVVITFPGDALSPLSDRELAARYLQRYG 60 
svMMP-B_E_aesculapii      MSLPAPAGLLLLFLLALPPLPCPRAAPTEGKSPVVITFPGDALSSQSDRELAARYLQRYG 60 
                          * ***** :   :**** ***** ***.: *.****.*****:*  :************* 
seMMP-9_B_sertaneja       YLTTTNPGAQVKLETPLKAMQKQLGLPETGQLDAPTLTAMRAPRCGVPDVGRFETFPGDL 117 
svMMP-A_E_aesculapii      YLEATNPEAQMMLETPLKAMQKQLGLPETGELDAATLTAMRAPHCGVPDVGRYTT---GR 117 
svMMP-B_E_aesculapii      YLEATNPEAQMMLETPLKAMQKRLGLPETGELDATTLTAMRAPRCGVPDVGRYET---ES 117 
                          ** :*** **: **********:*******:*** ********:********: *      
seMMP-9_B_sertaneja       KWDHKNLTYRVVNHSPDLDGSVIEDAFARAFQVWSRVTPLTFTSQQAGEVDILIQFGIGD 177 
svMMP-A_E_aesculapii      KWDHTDITYRVVNHSPDLDVSIIEDTFARAFDVWRQVTPLTFTHQQDGEVDILIRFGSRN 177 
svMMP-B_E_aesculapii      KWGHTDLTYRVVNYTPDLDRSTIDDTFVRAFHTWSQVTPLTFTSQQDGEVDILIQFETRD 177 
                          **.*.::******::**** * *:*:*.***..* :******* ** *******:*   :  
seMMP-9_B_sertaneja       HGDGYPFDGKDGLLAHAFPPGKDQFSGDAHFDDDELWTLGTGTVVKTHFGNANGSFCHFP 237 
svMMP-A_E_aesculapii      HGDIYKFDGEGGVLAHAFGPGPSPINGDAHFDEDEFWTLGSGVVVKTYFGNSSGAPCHFP 237 
svMMP-B_E_aesculapii      HGDNETFDGKGGVLAHAFYPGISSISGDAHFDEDELWTLGSK------------------ 219 
                          ***   ***:.*:***** ** . :.******:**:****:                    
seMMP-9_B_sertaneja       FVFGGNSYSSCTTEGREDGLPWCATTPNFDQDQEYGFCPSELLFTYDGNSDGEKCEFPFI 297 
svMMP-A_E_aesculapii      FVSDGNTYSSCTTDRRQDGLPWCATTSNFDQDHMYGFCASELLFTFDGNSNGEKCFFPFV 297 
svMMP-B_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 219 
                                                                                       
seMMP-9_B_sertaneja       FDGKSYQGCTTDGRTDGYRWCATTANFDQDKKYGFCPNRDMAVMGGNSQGEPCSFPFKFL 357 
svMMP-A_E_aesculapii      LNGTSYEGCTTDGRTDGYRWCATTANYDQDKKYGLCPNRDTAVTGGNSQGEPCAFPFNFG 357 
svMMP-B_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 219 
                                                                                       
seMMP-9_B_sertaneja       DQMYSNCTTEGRTDGKLWCATTSDYDADQKWGFCPDQGYSLFLVAVHEFGHSLGLEHSSI 417 
svMMP-A_E_aesculapii      GKSYSSCTTEGRNDGRLWCATTSDFDTDQKWGFCTDEGISLFLVAAHEFGHSLGLRHSNI 417 
svMMP-B_E_aesculapii      ------------------------------------DGSSLLIVAAHEFGHSLGLKHSSI 243 
                                                              :* **::**.*********.**.* 
seMMP-9_B_sertaneja       REALMFPKYTYMADFQLHPDDVAGIQYLYGPQPTTPS----PSSQAPTEAGDSSTVDDQG 473 
svMMP-A_E_aesculapii      TEALMFRLYSYQADFQLHADDIEGIQYLYGQNPGAQHQAPISLSQARTEAEDSSSVVDET 477 
svMMP-B_E_aesculapii      REALMFPTYSYKANFQLHTDDIEGIQFLYGKKSGGQHQAPLSPSQARTEAEDSSSVVDEA 303 
                           *****  *:* *:**** **: ***:*** :           *** *** ***:* *:  
seMMP-9_B_sertaneja       SSVTETAAVDGQSSACQVESFDGVGEIKNVLHFFKDGQYWRMSGTGLGPWKAGPLAGPLR 533 
svMMP-A_E_aesculapii      LD------------------------------FF-------------------------- 481 
svMMP-B_E_aesculapii      LD------------------------------FF-------------------------- 307 
                           .                              **                           
seMMP-9_B_sertaneja       IQSSWPALPDVIDAAFQDPLSKKLFFFSGRRFWVYQGRRVVGPRSLEKLGLGRDVRKIVG 593 
svMMP-A_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 481 
svMMP-B_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 307 
                                                                                       
seMMP-9_B_sertaneja       SLTRKEGKVLLFSGDRFWRLDVKKEQVDKGYPRYIDSLFPGVPVDANLIFQHKGSFHFCR 653 
svMMP-A_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 481 
svMMP-B_E_aesculapii      ------------------------------------------------------------ 307 
                                                                                       
seMMP-9_B_sertaneja       HPFCWQMNSRYQVTRVGYFRQDILKCPEQ 682 
svMMP-A_E_aesculapii      ----------------------------- 481 
svMMP-B_E_aesculapii      ----------------------------- 307 
 

 

 

Alineamiento de las diferentes MMPs reportadas en la presente pasantía en B. sertaneja (seMMP-9) y E. aesculapii (svMMP-A y svMMP-B). 

Para mayor facilidad del lector, cada dominio mostrado en el alineamiento, se representó con un color diferente. 

Apéndice A 



Apéndice B 

Alineamiento entre las SVMP-PIII reportadas en B. sertaneja y los subtipos de diferentes SVMPs 

 
ADAM28_Crotalus_atrox               MIQALLVTLCLAIFPYQGSST-KESWKLKDYVVVYPQKVHALHKRDAGETQKPDQKYDDT 59 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         MIEALLVTICLVVFPYQGSSIILESGNVNDYEVVYPQKVHVLPKG-GLQYVEPETEHEDT 59 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       MIQVLLVTICLAVFPYQGSSIILGSGNVNDYEVVYPRKVTALPKG-AAQ-----PKYEDT 54 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      MIQVLLVTICLAALPYQGSSIILESGNVNDYEVVYPRKVTALPKG-AGQ-----PKYEDA 54 
SVMP-PI_Bothrops_asper              MIEVLLVTICLAVFPYQGSSIILESGNVNDYEVVYPRKVTELPKG-AVQ-----PKYEDA 54 
                                    **:.****:**. :******    * :::** ****:**  * *  . :      :::*: 
ADAM28_Crotalus_atrox               MQYEFKMNGEPVVLHLEKNKGLFSKDYSETHYSPDGKEITTSPQVEDHCYYNGHIQNDTD 119 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         MQYEFLVNGEPVVLHLERNKGLFSEDYSETHYDPDGRQITTRPPVQNHCYYHGHIQNEAD 119 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       MQYEFKVNGEPVVLHLEKNKGLFSEDYSETHYSPDGREITTYPPVEDHCYYHGRIQNDAD 114 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      MQYEFKVNGEPVVLHLEKNKGLFSKDYSETHYSSDGRKITTNPPVEDHCYYHGRIENDAD 114 
SVMP-PI_Bothrops_asper              MQYEFKVNGEPVVLHLEKNKGLFSEDYSETHYSPDGRKIITYPSFEDHCYYHGRIENDAD 114 
                                    ***** :**********:******:*******. **::* * * .::****:*:*:*::* 
ADAM28_Crotalus_atrox               SIASISACHGLKGYFKNQGEKYLIEPLKLPDSEAHALFKYESLEKEDRTPKICGVTNTTW 179 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         STAVISACDGLKGQFKYQRQTYFIEPLKLSDSEAHAVYKYDSLEKEDETPRTCGVTETTW 179 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       STASISACNGLKGHFKLQGEMYLIEPLELSDSEAHAVFKYENVEKEDEAPKMCGVT-QNW 173 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      STGSISACNGLKGHFKLQGEMYLIEPLKLSDSEAHAIYKYENVEKEDEAPKMCGVTETNW 174 
SVMP-PI_Bothrops_asper              STASISACNGLKGHFKLQGETYLIEPLKLSDSEAHAVYKYENVEKEDEAPKMCGVTETNW 174 
                                    * . ****.**** ** * : *:****:* ******::**:.:****.:*: ****  .* 
ADAM28_Crotalus_atrox               EPDQPIKKTSRTSMSAEKK-EYLQAKKHVELFIAVDNRMFRRYSRNINAVKMRVFDVVNY 238 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         ELDEPMEKISEMSITPEEQNAYLDAPKYIEFFLVVDKGMIEKYSSNYTAIRTRIYEIVNI 239 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       ESYEPIKKASQLNLTPEQQ-RYLNTKKYIELVIVADNVMVKKYTSNSTAIRTRIYACVNT 232 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ESYEPIKKASQSNLTPEQQ-RFN-PFKYVELVIVADHRMFTKYNGDLEKIRIKIYEIVNI 232 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ESYEPIKKASQSNLTPEQQ-RFS-P-RYIELAVVADHGIFTKYNSNLNTIRTRVHEMLNT 231 
                                    *  :*::* *. .:: *::  :    :::*: :..*: :. :*. :   :: ::.  :*  
ADAM28_Crotalus_atrox               INTVYKPMKVHIALIGLEIWSDEDKIEVNTTAGVTLNHFSTWRESVLLKRKRNDNAQLLT 298 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         MNTIIRALNIHVALIGLEFWSDRDKIVVRPLADDTLESFGEWRETDLLPRRSHDNAQLLT 299 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       LNLIYRAFNIHIALVGIEIWSNGDLINVTSAANVTLDLFGNWRRRVLLRHKRHDNAQLLT 292 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      LNEMFRYLYIRIALVDLEIWSNRDLINVTSVAGDTLDSFGNWRETDLLKRKSHDNAQLLT 292 
SVMP-PI_Bothrops_asper              VNGFYRSVDVHAPLANLEVWSKQDLIKVQKDSSKTLKSFGEWRERDLLPRISHDHAQLLT 291 
                                    :* . : . ::  * .:*.**. * * *   :. **. *. **.  ** :  :*:***** 
ADAM28_Crotalus_atrox               AINFDGPTVGLAFVGTMCSPSFSSGIVQDHSTNPIAIGATMAHEIGHNLGMNHDTDFCTC 358 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         ALNFTKNTVGLAYLGSLCQSKGSSAIVQDHKVRTSLVASTMAHELGHNLGIDHDENSCVC 359 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       AIDFDGPTVGLAYGASMCDPRFATGIVQDHSKLDIMVAVTMAHELGHNLGMNHDGNQCNC 352 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      GIDFNGTTIGIAYIASMCNPYLSVGIVQDHSEINFLIAVTMAHEMGHNLGMRHDTDYCTC 352 
SVMP-PI_Bothrops_asper              AVVFDGNTIGRAYTGGMCDPRHSVGVVRDHSKNNLWVAVTMAHELGHNLGIHHDTGSCSC 351 
                                    .: *   *:* *: . :*.   : .:*:**.     :. *****:*****: ** . * * 
ADAM28_Crotalus_atrox               KADSCIMTPQQSYKPPREFSSCSFQDYQKYILSETPQCIINRPLKKDIVTPPVCGNDFVE 418 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         RPVGCVMSKEIGDEPFYQFSSCSIQEHRRYLTRDQPQCILNKPLIKDIVAPAVCGNNFVE 419 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       GGNPCIMSATLNFEPAYQFSDCSRDEHWRYLIDNRPPCILNKPSITDIVSPPVCGNYFVE 412 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      GGYSCIMCAVLSDQPSKFFSNCSYIQYGKFIMNQNSQCILNEPLGTDIVSPPVCGNEILE 412 
SVMP-PI_Bothrops_asper              GAKSCIMASVLSKVLSYEFSDCSQNQYETYLTNHNPQCILNKPLLT------VSGNELLE 405 
                                        *:*    .      **.**  ::  ::  .   **:*.*  .      *.** ::* 
ADAM28_Crotalus_atrox               EGEECDCGSPKECKNECCNATTCKLNPGANCGYGECCEKCQFKKAGAVCRAAKHDCDLSE 478 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         VGEECDCGSPQDCQSRCCNATTCKFRRGAQCDTGVCCARCKFKKASIKCRKAKDDCDLTE 479 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       VGEECDCGLPARCQNPCCNAATCKLRPGTQCEDGECCEQCQFKGAGTECRAASSECDIAE 472 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      VGEECDCGCPTNCQDPCCNAATCKQYSWVQCESGECCEQCRFRAAGTVCRRAT-DNDMDN 471 
SVMP-PI_Bothrops_asper              AGE--------------------------------------------------------- 408 
                                     **                                                          
ADAM28_Crotalus_atrox               MCTGQSAQCPLDRFRVNGHPCQNNQGYCYMGKCPTLANQCISLWGPGGKVAADSCFSINQ 538 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         RCTGQSAECPTDQFQQNGHPCQKNHGYCYNRKCPTLGSQCIAIFGPDYEVAPDFCFEDNK 539 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       SCTGQSADCPTDDFQRNGQPCLNNNGYCYNGTCPTLDDQCISFFGSSKTVAPDVCFNLNL 532 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      RCTGQSADCPSNG----------------------------------------------- 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ------------------------------------------------------------ 408 
                                                                                                 
ADAM28_Crotalus_atrox               KGVYYGHCRKASGTYIPCKPKDLKCGKLYCIGGSKMPSAGSLVSFESCKGSFPRGNAEDV 598 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         SGKDHAYCKRENGLKSPCEPQDVKCGRLYCVPK---NT-------KSCTANYV-ESSPDY 588 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       QGQGDFYCRRENTRIFPCAPQDKKCGRLFCVLGPTGNT-------ISCQSTYS-QSDLDI 584 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ------------------------------------------------------------ 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ------------------------------------------------------------ 408 
                                                                                                 
ADAM28_Crotalus_atrox               GMVDPGTKCGEGMVCNN-GQCVEIETAYRSTNCSHKCTGHSVCDHELQCQCEEGSAPPHC 657 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         GMVEPWTKCEDGKVCRN-GQCVDVQTAY-------------------------------- 615 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       GMVDLGTKCGDGRVCNSTRQCVDVNTAY-------------------------------- 612 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ------------------------------------------------------------ 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ------------------------------------------------------------ 408 
                                                                                                 



ADAM28_Crotalus_atrox               DDPTGNNYIIIIVVVVVIISVVTAILLAVLFGRHILKKKQNDSIHKSAPAATNPSFPGPD 717 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         ------------------------------------------------------------ 615 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       ------------------------------------------------------------ 612 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ------------------------------------------------------------ 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ------------------------------------------------------------ 408 
                                                                                                 
ADAM28_Crotalus_atrox               QKRKQHLSPVSNDSEINSFRFLLPISSQANTPEVHVKVPDEPLRHTYENARMPIVKPNIP 777 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         ------------------------------------------------------------ 615 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       ------------------------------------------------------------ 612 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ------------------------------------------------------------ 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              ------------------------------------------------------------ 408 
                                                                                                 
ADAM28_Crotalus_atrox               PPPVPTAKSTISPAMIKRINPAPSSHLKSKPAPPPPPPPPQALKPTK 824 
SVMP-PIII_Boiruna_sertaneja         ----------------------------------------------- 615 
SVMP-PIII_Crotalus_adamanteus       ----------------------------------------------- 612 
SVMP-PII_Bothriechis_lateralis      ----------------------------------------------- 484 
SVMP-PI_Bothrops_asper              -----------------------------------------------   
 

 

 

 

 

 

 

 

 
Alineamiento de los diferentes subtipos de SVMP reportadas en individuos de las familias Viperidae y Colubridae. Las proteínas alineadas 

corresponden a SVMP-PIII reportadas en la presente pasantía en Boiruna sertaneja; gen ADAM-28 obtenido de Crotalus atrox (ID: QIV64927.1); 

SVMP-PIII obtenida de Crotalus adamanteus (ID: J3SDW8.1); SVMP-PII obtenida de Bothriechis lateralis (ID: AGY49227.1) y finalmente, 

SVMP-PI obtenida de Bothrops asper (ID: P83512.2). Para mayor facilidad del lector, cada dominio y motivo mostrado en el alineamiento, se 

representó con un color diferente.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

Alineamiento entre las PLA2-IIE reportadas en B. sertaneja y las PLA2-IA y PLA2-IIA 

PLA2-IA_Naja_kaouthia                ----MNPAHLLILAAVCVSPLGAFSNRPMPLNLYQFKNMIQCTVPNRSWWDFADYGCYCG 56 
PLA2-IIE_Boiruna_sertaneja           MARPLSGSSLVLLLCGL---------VFASANLVQFGRIIKHLTGRLGI-VYNGYGCYCG 50 
PLA2-IIA_Bothriechis_schlegelii      ------MRTLWIVAVLL---------VGVEGSMYELGKMILLETGKNAATSYIAYGCNCG 45 
                                              * ::                  .: :: .:*   . . .   :  *** ** 

 
PLA2-IA_Naja_kaouthia                RGGSGTPVDDLDRCCQVHDNCYNEAEKISRCWPYFKTYSYECSQGTLTCKGDNDACAAAV 116 
PLA2-IIE_Boiruna_sertaneja           LGGSRQPVDATDWCCLVHDCCYDAVS-DDQCEPKLATYSYSKEKDNVICG-GETECERQT 108 
PLA2-IIA_Bothriechis_schlegelii      VGRRGQPLDATDRCCYVHKCCYKKLT---GCNPLTDRYSHSLKNKTIVCG-ENKPCLKEM 101 
                                      *    *:*  * ** **. **.       * *    **:. .: .: *   :  *     

 
PLA2-IA_Naja_kaouthia                CDCDRLAAICFAGAPY-NNNNYNIDLKARCQ---------    146 
PLA2-IIE_Boiruna_sertaneja           CECDKAAALCFHRSE--FKKRYISYPNFLCTGSAPPCPGG    146 
PLA2-IIA_Bothriechis_schlegelii      CECDKALAICLGKNVNTYNKNYKITMKMFCKKPD-AC---    137 
                                     *:**:  *:*:       : :.*    :  *  
          
 

 

Alineamiento de secuencias de PLA2 reportadas en individuos de las familias Viperidae, Elapidae y Colubridae. Las proteínas alineadas 

corresponden a PLA2-IIE reportadas en la presente pasantía en Boiruna sertaneja en la presente pasantía; PLA2-IIA obtenido de Bothriechis 

schlegelii (ID: P80963.2) y PLA2-IA y obtenida de Naja kaouthia (ID: P00596.2). Para mayor facilidad del lector se representó con color azul el 

aminoácido reportado en la posición 49 (D49 o K49), además, con color verde se señaló la región en común de las PLA2-IIA y/o IIE, pero que no 

es compartida con las PLA2-IA, finalmente, la región C-Terminal fue señalada con color rosado.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Apéndice C 



 

Alineamiento de las diferentes CTLs (Snaclecs y Verdaderas) 

CTL_Boiruna_sertaneja              MFLITCFIFGLLGS----LTWAGPHGRTACPPGTFAYKDGSEWNCYKFYEDELTFEEAEV 56 
CTL_Boiruna_sertaneja_Snaclec      ---MGRFIFVSLGLLVVAVSLRGSG--ADCPSGWSSYDK----YCYKVFDERKNWDEAER 51 
CTL_Bothrops_jararaca              ---MGRFIFVSFGLLVVFLSLSGAK-GNNCPQDWLPMNG----LCYKIFNEPKAWKDAEM 52 
CTL_Cryptophis_nigrescens          ---MAQFIVVSFTLLVTALSLRGTGADHHCPSGWASYNE----FCYMVYNRSMTWNNAER 53 
CTL_Erythrolamprus_aesculapii      ---MRRFIFMSLGLLVLAFSLSGIGANQNCPSGWFPHNV----TCYKVFNERKTWDQAQR 53 
                                      :  **.  :      .:  *      ** .    .      ** .::    :.:*:  

 
CTL_Boiruna_sertaneja              QCQF-RRRGHLASFSSDKQTKALGAYVTGENMESYFVWIGLRRNAGSSMSTGWRWVDGSP 115 
CTL_Boiruna_sertaneja_Snaclec      FCVEQKTGSHLASILSSEEGSYVANLAFKSL-KNPSMWIGLSNIW---NACSWQWSDGSS 107 
CTL_Bothrops_jararaca              FCRKYKPGCHLASFHLYGESPEIAEYISDYHKGQSEVWIGLWDKK---KDFSWEWTDRSC 109 
CTL_Cryptophis_nigrescens          FCLQQETNCHLASIHSKPEAAFLVRLVYHRASAGSSVWIGLNDPE---KRRAWQWSDGSS 110 
CTL_Erythrolamprus_aesculapii      TCMEEQENGQLAFITDADKSVKLSNE-LSGKWNLFDIWFGLRLSK---TSGFWLWPDGSK 109 
                                    *   .   :** :    :   :             :*:**           * * * *  

 
CTL_Boiruna_sertaneja              SRYRKWRYTEPNG--SDEYCVGLQAGTGHVTWVDLHCYRKHPFLCKWKPA---------- 163 
CTL_Boiruna_sertaneja_Snaclec      LGYKSWVEGP--------DCVIMHLQPGSIEWHSIECKSTVPFTCKLLNSEHPAPE---- 155 
CTL_Bothrops_jararaca              TDYLSWDKNQPDHYQNKEFCVELVSDTGYRLWNDQVCESKNAFLCQCKF----------- 158 
CTL_Cryptophis_nigrescens          IKYRSWMPGEPNNHANNEYCVVLSVWSRYVRWNDQDCGSRHNFVCKFQPTTESNTVGVTK 170 
CTL_Erythrolamprus_aesculapii      VTFTLWEKGEPNNLWNMESCAALTAGSGYLRWNDKNCGLRHRFICQTQSRGD-------- 161 
                                     :  *             *. :        * .  *     * *:      

          
CTL_Boiruna_sertaneja              -- 163 
CTL_Boiruna_sertaneja_Snaclec      -- 155 
CTL_Bothrops_jararaca              -- 158 
CTL_Cryptophis_nigrescens          RK 172 
CTL_Erythrolamprus_aesculapii      -- 161 

 

 

Alineamiento de secuencias de CTLs reportados en individuos de las familias Elapidae, Viperidae y Colubridae. Las proteínas alineadas 

corresponden a CTL-Verdadera y CTL-Snaclec obtenida de B. sertaneja en la presente pasantía; CTL-Verdadera obtenida de E. aesculapii en 

la presente pasantía; CTL-Verdadera obtenida de Bothrops jararacá (ID: KAG5858175.1) y CTL-Verdadera obtenida de Cryptophis nigrescens 

(ID: ABP94122.1). Para mayor facilidad del lector, cada motivo QPD/EPN de color azul y señalado con un cuadro rojo en el alineamiento. 

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

Apéndice D 



  

Alineamiento de las CRISP reportadas en las familias Elapidae, Colubridae y Viperidae 

CRISP_Austrelaps_superbus            MIAFIVLLSLAAVLQQSSGTVDFASESSNKKDYRKEIVDKHNALRRSVKPTARNMLRMEW 60 
CRISP_Bothrops_jararaca              MIAFIVLLILAAVLQQSSGSVDFDSESPRKPEIQNEIVDLHNSLRKSVNPTASNMLKMKW 60 
CRISP_Boiruna_sertaneja              MIVF-ILLSLAVVLQQSFGLVDFNSESPRRPEIQRVIVDTHNSYRRSVSPTASNMLRMEW 59 
CRISP_Erythrolamprus_aesculapii      MIVF-ILLSFAAVLQQSFGLIDIDSESPRRPEIQNLIVDTHNSYRRSVSPTATNMLKMEW 59 
                                     **.* :** :*.***** * :*: *** .: : :. *** **: *:**.*** ***:*:* 

 
CRISP_Austrelaps_superbus            NSRAAQNAKRWADRCTFAHSPPHTRTVGKLRCGENIFMSTQPFAWSGVVQAWYDEVKKFV 120 
CRISP_Bothrops_jararaca              YPEAAANAERWAYRCIESHSTPNSRVIGGIKCGENIYMSPIPIKWTEIIHAWHGEYKNFK 120 
CRISP_Boiruna_sertaneja              YPEAAANAERWAYQCFYDHSENSERVIDGIQCGESIYMSTDPRAWTEIMQLWYDEYKNFI 119 
CRISP_Erythrolamprus_aesculapii      YAEAAASAERWAYQCVYDHSQEYERVLDGIQCGESIYMYSELRPWTEVMQSWYDEYRNFV 119 
                                       .** .*:*** :*   **    *.:. ::***.*:*      *: ::: *:.* ::*  

 
CRISP_Austrelaps_superbus            YGIGAKPPGSVIGHYTQVVWYKSHLLGCASAKCSST--KYLYVCQYCPAGNIRGSIATPY 178 
CRISP_Bothrops_jararaca              YGTGAEPPTAVIGHYTQIVWYKSYLAGCAAAYCPSSSYKYFYVCQYCPAGNIRGKTATPY 180 
CRISP_Boiruna_sertaneja              FGVGAYPPGSVIGHYTQIVWYKSCRVGCAAYYCPSSDFNYFYVCQYCPSGNFAGRTATPY 179 
CRISP_Erythrolamprus_aesculapii      FGVGASPAGSVIGHYTQIVWYKSYRIGCAIAYCPSYPYNYFYVCQYCPSGNFEGQTATPY 179 
                                     :* ** *  :*******:*****   ***   * *   :*:*******:**: *  **** 

 
CRISP_Austrelaps_superbus            KSGPACGDCPSACVNGLCTNPCKYEDAFTNCKALAKKTKCKTEWIKSKCPATCFCHNKII 238 
CRISP_Bothrops_jararaca              KSGPPCGDCPSACDDGLCTNPCTKEDEYTNCDSMVQSTGCQDRQMQLECPATCFCQNKII 240 
CRISP_Boiruna_sertaneja              KSGPTCGDCPSACDSGLCTNPCLRQDLLMNCPDLVQQHTCQDDWTRSKCPASCFCKNKII 239 
CRISP_Erythrolamprus_aesculapii      NSGPTCQDCPSACDNGLCTNPCTSQNVFTNCNDLVRQSGCQSKRMKSKCPASCFCKNKII 239 
                                     :*** * ****** .*******  ::   **  :.:.  *:    : :***:***:**** 

 
 

 

 

Alineamiento de secuencias de CRISP reportados en individuos de las familias Elapidae, Viperidae y Colubridae. Las proteínas alineadas 

corresponden a CRISP obtenidas de Boiruna sertaneja y Erythrolamprus aesculapii en la presente pasantía; CRISP obtenida de Bothrops jararacá 

(ID: KAG5858144.1) y CRISP obtenida de Austrelaps superbus (ID: ABW24178.1). Para mayor facilidad del lector, cada residuo de cisteína fue 

señalado con color verde y el dominio rico en cisteína completo fue señalado en color naranja; El dominio CAP fue señalado con color azul y 

finalmente, el puente fue señalado con color gris. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Apéndice E 



Localidades de B. sertaneja y E. aesculapii 

 

Tabla de las diferentes localidades de B. sertaneja y E. aesculapii. El sexo masculino se representa con una (M) y el sexo femenino se presenta con 

una (F). La falta de información acerca del Sexo y el Municipio en los diferentes individuos fue representado con un guíon (-). 

 

 

 

 

 

 

 

 

Apéndice F 


